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OUB-UHOEKLUACUHUHT KJIMHUK BOCKHYHT A BOTTHK PABHILLIA YTKHP
WH®OEKLUMOH JUAPESIJIU BOJTAJAPJIA HUAK MUKPOBHOUEHO3HU XOJIATH
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'Byxopo JlaBaar TMOGUET MHCTUTYTH *TolKeHT THOOHET akaneMHsCH

v’ Pestome

Ymkup unpexyuon ouapea 6unan Kacaiianzan 6onaiapoda u1ax MUKPOOUOUCHOSUHUHZ UYKYD
oysunumnapu OHB-undgexyuscunune I ea 1V kaunux dockuunapuoa Il kaunuk 0ocKuuuza
nucéaman umionapau Kyn xoanapoa Kaid smunou (P<0,05).

Kanum cysnap: OHUB-ungexyuscu, 6onanap, ymxup UHQEKUUOH OUuapes, UHaKnune ooauzam,
(paxyromamug, namozen MUKpOPIOpac.

COCTOSTHUE MUKPOBHUOLIEHO3A KUIEYHUKA ¥V JETE C OCTPBIMU
WHOEKIIMOHHBIMA IMAPESIMU B 3ABUCUMOCTHU OT CTAUN BUY-WHOEKINN
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v’ Pesiome

YV oOemeit ¢ ocmpoimu UHQEKUUOHHbIMU Ouapesmi 21y00Kue Hapyuienie MUKPOOUOUEHO3U
Kuweunurka 0ocmogepio uawie pezucmpuposanaco npu Il u IV kaunuueckux cmaouti BUY-
unexyuu no cpagnenio ¢ oemvmu npu Il Kkaunuueckoit cmaouu (P<0,05).

Knouespte cnosa: BHY-ungexuyus, Oemu, UN@HEKYUOHHAA ouapes,  001U2AMHASA,
(paxkyabmamuenas, NAmMo2eHnas MUKpOPIOpa KUMEeHIUKA.

STATE OF INTESTINAL MICROBIOCENOSIS IN CHILDREN WITH ACUTE
INFECTIOUS DIARRHEAS DEPENDING ON THE STAGE OF HIV INFECTION

2 2 5
"Mirzoeva M.R., >Muminova M.T.

! Bukhara State Medical Institute *Tashkent Medical Academy
v’ Resume
In children with acute infectious diarrhea, a profound disturbance of the intestinal
microbiocenosis was significantly more often recorded at 111 and IV clinical stages of HIV infection
compared with children at clinical stage Il (P<0.05).
Key words: HIV infection, children, infectious diarrhea, obligate, facultative, pathogenic
intestinal microflora.

Jomazapoanru

yak cumnromnapy OWB - nHdekuuscuHuHr  Gapya OOCKMUNApu  yuyH XOCAUP (OMB-
I/I suteponatuscu). OVB-3HTeponaTuicuia Karop MOPQONOTUK y3rapuuiiap: MUK Kasatiap
HH(GUIBTPALMSICH, KHIIPUKYanap aTpodusAcH, KpUNTanap TMIEpHasuich KysaThlain [2,5]. OUB-
MH(EKUMICMHUHT MAaTOreHe31aa 3aMOHaBni Kapawnap MUKECMIA KACAINMKHUHE PUBOMIAHNMLLNTA
MabCysl OYIraH MyXHUM oMM cubaTnaa TH3UMIK AUTMFTaHUILIIT kaBo0 pesKUUACH CUHAPOMUHUHT
PUBOKNAHMLIM OMIAH WMMYH TU3MMUHMHT HOKOpY (aonnuru denomenn kypunanu [1,3]. Warapu
YTKa3HIAraH TaaKUKOTIapaa OUB-undekumnsacu ounsiaH 3apapiiaHraH OGemoprapra
MMMYHOCYNPECCHSHMHT GOCKMYMra Ba ONMOPTYHHUCTHK KACAMIUKJIAPHUHT MaBXyAaurura 60FNK
Gyamaran Xonataa MMKPOO TPaHCIOKAUMSCHHHHT MapKEpH 6ynu6 xucobnanaanrad rpaMmanHQuit
GaKTepHsTap JHIOTOKCHHHHHHI KOHUEHTPAUWSCHHH OPTHIIM HaMOEH STHAraH 31H [5.6]. Mukpob
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ANCpeTYISISCH DHBOXKIAHMIIKMAA M4YaKk MukpoOuomenosunaru (MM) y3rapumiiap Myxmu
srawraiinn [4, 7]

TPEHCIOKAUHACHHHHT, 3HIOTOKCMHEMUACHHUHI, CYpPYHKalW SJUIHFJIAaHHII Ba HMMVH TH3HMH
HCPETY

TaikuKoT Makcaau: YTKAp HH(EKUMOH nuapesnap OuiaH kacailaHrad Oonanapaa OMB-
undEKUMACKHHNET KAMHWUK OOCKMuura OOFIMK pPaBUIIAA MYAK MHUKPO(IOPACHHHHI XONaTHEM
Vprassi.

MaTtepuan Ba TAAKHKOT ycay0aapu

o Tazxkuxor nasomuza 18 &mraya Oynran 499 wHadap Oomamap 2 Ta TrypyXra TaKCHMI2HHO
Vprauuaau: acocuil rypyXHW — YTkup uHpekuuoH auapes kysatunran 261 nadpap OWB Bunaw
3apapriaHranaap. Hasopar rypyxuHu — 238 Hadap auapes kys3atunmarad OWMB Gunan 3apapnasrasiap
Tawkun 3tan. Acocuit rypyxaarunapindr 64 vadapuna OMB-unpexkumnscurunr Il knnHnk GoCKu4u.
159 nadapuna — OUB-undexkunscrnnur 11 kannuk 6ocknun. 38 nadapuna OMB-vHbEKUHSCHHUHET
IV kauHHK 60CcKMYM Kaiia >tuinrad. Hasopat rypyxnapuuur 103 nadapruna OWB-undexunscununr 11
K1MHMK Oockuu, 121 nadapuna OVB-uHdekuuscuuunr 11 kmuHnk 6ocknuu Ba 14 nadapuna OWB-
uHpexwrscuannr [V kminuk 6ocknuu aHuknanrad. “OWB undexumscu™ tamxucn Gomanapna V3P
CCBuunr 30.04.2018 ¥i.naru 277-connu “OUB uHdpekunscn 0yiinya Munnnii KIUWHAK MPOTOKOJIHH
aManuéTra KHPUTHIN Xakuma ru Oyiipyru acocuaa kyiunmu. Tamxuc GemMopriap WIMKOATH, KIMHHK,
aHTPONOMETPUK, CEPOJIOrHK, OaKTepHOJOTHK, WMMYHONOrMK, BUPYCOJOTMK Ba WHCTPYMEHTaN
TEKIIUPYBJIAap acocuaa Kyuuiam.

HaTmxkanap Ba Taxanjiap

Kysarysumusgaru OB Gunan 3apapianrad Gosajapia 6 Xl BEpyclap, WyHWHTAEK 4 Xuil
natoreH Oakrepusnap anvkiawan. LlyHuHraek wuakHuHr oOnurat, (akynabTaTHB Ba MaTOreH
MUKPO(IOPACHHUHT KypcaTKUYIapaaru Ky3raTyBumuiapi aHHKIaHIH.

Kuécuit rypyxnapna OVB-uHpeKUMsICHHUHT KauHuk Oockuuura GoFnuk pauiina Bacteroides
spp., <10" KXKB /> 6ynumm ypracuma wuinoHapnu dapknap anukmarmanu (P>0,05). OMB-
nHpekumacuauur 1l knunuk Gocknunaa acocuil rypyxaaru Gonanapaa Bifidobacterium spp. <10’
KXKb/> 6ynuiuy Ha3opaT rypyxura HucOaTaH nwonapan 1.5 Gapobap kyn Xojulapia aHWKIaHIHM
(46.9% Ba 31.1% xonnapaa moc pasuiuaa. P<0.,05). bupox OMB-undekunscununr 111 Ba IV knnHnK
6ockuunapaa Bifidobacterium spp. <107 KXKE/> 6yanwn acocuii rypyxXnapaa Hasopat rypyxura
HicGaTaH Kyn Xosiapaa aHukiaHrad Oyncaaa. kypcaTkuuaap ypracnaa uilonapiu (apkiap Kaia
yrunmaan. Acocuit rypyxaard Oomanapaa Lactobacillus spp.<10" KXKE /e 6ynuwv Hasopat
rypyxunaru Gomanapra Hucbaran nimonapiu 1,9 6apobap kyn Xonnapna kysatuimm (65,5% sa 34,8%
xonnapaa Moc pasuiaa, P<0,05) annknanan. OWB-nudexunscununr I sa 11 kamnuk Gockuunapnaa
Kuécuil rypyxjiapaard Maskyp KypcaTkud ypracuna ¢apk uumonapnu 1,7 GapobdapHy TalIKuI STAH
(42,2%; 25,2% Ba 67,2%; 38,0% xonnapaa Moc pasuwiaa, P<0,05), IV knuHuK GOCKHYAa HIIOHAPIH
(apx anuknaumann (P>0,05). OWB-uH}pekUMsCHHUHT KNMHWK Gockuunapura OOFIMK paBHlIAa
Kuécuil rypyxsapaaru 6onamapna £. coli lac+ <107 KXKE /= a Bacillus spp. >10" KXKB /z 6ynumn
neapnu 6Gup Gupura sku Kypcarkuunapra sra 6ynan. Acocuii rypyxnarunapaa Peptostreptococcus
spp. >107 KXKb /2 Ba Peptococcus spp. >]0" KXKF /> 6ynulun Ha3opaT rypyXuaruiapra Hucoaras
nespmu 1,5 Gapobap kym Xxoimapia aHukiaHcaga, OWB-MH(DEKUMSACHHUHT KIWHUK OOCKUYIapH
Gyitiua rypyXiap KypcaTkuunapu ypracuaa uioHapnu dapk annknanmanu (P>0,05). Eubacterium
spp. >10" KXKb/> 6ynumu YTkup WH(EKUMOH amapesnn acocuil Gonamap rypyXuaa Hasopat
rypyxunaru Oonamapra HucbataH uwonapnan 3,8 OGapobGap Kym Xoinapaa Kaid STUITaHIWTH
annkmanan (20.7% Ba 5.4% xomnapaa moc pasuuiia. P<0,05). OMB-undekunscunnnr I KInHAK
Oocknunaa Kuécuil rypyxnapaaru Eubacterium spp. >10" KXKB/> 6yanuwn ypracuaa dapk
nmoxapan 4.1 6apodapuu. 111 kannnk 6ockuumaa — 3,5 Gapodaphu, Xamaa IV knnnuk 6ocknina — 1,6
6apobapuu Tawkua 3tam (P<0.05).

Hasoparaars GonanapHi WYak MHKpogIopacHia WAPTAM MaToreH 3IHTEPOOAKTEPUsTapHUHT,
aiiunkca Proteobacteria tunura maucy0 Enterobacter spp. >10° KXKb/2, wyunnraek E. coli lac- >10*
KXKB > yapawm xypcarkuunapu OGapua rypyxjapuaa Gup-Oupura skuH kypcaTkuunapra sra Oynam,
smecHil rypyxaap yprackaa umonapiau ¢apk kysartuamanu (P>0,05). Axcunua, E. coli hly+ acocuit
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rypyxaa Ha30par rypyxura Hucoaran aespiu 2.5 6apodap KyT X0J1apaa aHHKIaHTaH 6yncaza, OUB-
uHbekuuacuuunr 11 Ba [V kIMHUK GocKuunapuaa KuécHii rypyxaap KypcaTkuuiapu ypracuua dapk
vmonapnu 6Yamanu (40.6%; 33.0% Ba 97.3%; 71.4% Xonnapaa Moc paBuIlAa, P>0,05), 6upox III
KIMHMK GOCKMuaa kypcatkuunap Ypracuaa dapk 1.5 Gapobapra TeHr 0ynau (66.7% Ba 42.9%
xomnapaa Moc pasuuna, P<0,05). Klebsiella spp. >10° KXKB /2 Ba Citrobacter >10° KXKB /2 6y nuum
acocuil rypyxaaru Gonanapaa Hasopart rypyxura 2.4 Gapobap kyn xosnapaa Kaia dTunau. Kunécuit
rypyxnapaa OWB-unpekumsicunnur 11 kmunuk 6ockuunna  Klebsiella spp. >10° KXKb /> Ba
Citrobacter >10° KXKB /o 6yauwn kypcatkuunapu ypracniaa wwoHapau (apk aHnkiaHmann
(P>0,05), 11l knuHMK Gockuuuaa kypcarkuunap Ypracuia papk uiloHapau 2.4 GapobapHu Ba 3,3
Gapobap. Xamma WKKana kypcarkudiap IV knuHuk Oockuuupa 1,6 GapoGapHu TamKuia STaiy
(P<0,05). Tekwwupysaaru OGapua rypyX Oemopnapaa Staphylococcus spp. .<10" KXKB /2 Ba
Enterococcus spp. .<10" KXKB /> yupawu 6yitnya umonapnu dapkinap anuknanmand (P>0,05).
Staphylococcus  aureus acocuit rypyxaaru OonanapHuHr Aespiau ApMuaa aHWKNAHAW, Hazopat
rypyxXuaarunapaa uioHapmu 1,9 6apo6ap kam Xosnapaa Kain stuinu (52.8% Ba 26,9% xosiapra
moc pasumaa, P<0,05). OMB-undexumscuunnr II sa Il kUK Oockuunapuaa Staphylococcus
aureus aHWKIAHUIIM YpTacuna vimoHapiu dapknap kysartunan ( 32,8%; 17,5% Ba 50,9%; 28,9%
xosapaa Moc pasuuaa, P<0,05), 6upok IV kiuHuK GockMuMaa KypcaTkuuiap ypracuia ¢apkaap
nwonapnu 6ynmann (94,7: sa 78,6% xonnapaa moc pasuiiaa, P>0,05). Kuéenit rypyxnapaa, alnukca
OVB-undexunscununr [ kauHuk 6ocknunna Streptococcus spp. <1 0’ KXKE /> 6ynawmu ypracuia
dapk 1,5 6apobapHy Tawkmn 3Tan, akcrHua Il Ba IV knunuk Gockuunapuna kypearkuunap ypracuaa
umonapiy (apk anukiaanmaan (P<0.05). Muak mukpoOnoueHo3naa Clostridium. <107 KXKB /2
6ynuImM acocuii Typyxaarn GonamapHuHr 25,9%una aHuKIaHrad 0ysca. Ha3o0pat rypyXuaaruiapHuHr
arurn  7.6%munaruda kyzatunan. OWB-undekumsicunnnr Gapya kmuHuk Oockuunapnia acocuii
rypyxaaruaapra HucbataH Haszopar rypyxuaaruiapia Clostridium.<10° KXKB /> wwoHapmi kyn
xomnmapaa kaiin stunaun (P<0,05). papknap nawann 2-rypyx Gomanapra ucbaran 3.4 Gapo®ap. 3-
rypyx Gonanapra nuc6aran 1,8 Gapobap MIOHap/ kY1 Xo/apa aHnKIanan (25.9%: 7.6% Ba 13,8%
xonnapaa moc pasuipa. P<0.05). Proteus spp. >10° KXKB/> 6ynvu acocudl rypyxaarunapra
HucGaTaH HasopaT Typyxaarunapaa, aitnukca OWB-undexumsacuunar [ kIMHIK Gockuumnaa
nwonapan 1,5 6apodap, xamaa |V kannuk Gockuuuaa 2,2 Gapobap kynm Xonnapaa KysaTuiiu
(P<0,05)., IIT knnHuK Gockuyuaa rypyxaap ypraciaa HiuoHapau dapk anuknanman (45,3% sa 35,5%
xonnapaa moc pasuiina, P>0,05). Acocuit rypyxmaruiap OuiaH HasopaT rypyXuaaruiap Serratia
spp. . >10° KXKb/> 6ynumm ypracuaa dapk uwonapm 2,4 6apodapru, OUB-nudekunscrumar 11
KIMHHK Gockmumaa sca wmoHapnd 1,5 6GapoGapuu Ttamkun stam  (P<0,05)., Gupok OWB-
nudekumscnnnur 11 Ba [V kannuk 6ocknunapaa Kuécuii rypyX KypcaTknunapyu ypracuia uiioHapan
(apk  kaiin sTrnmannd  (8,2%; 5.8% Ba 55,3%; 42.9% xommapaa Moc pasumga, P>0,05).
Propionibacterium spp. acocuil rypyxaaru Gonanapaa Hasopar rypyxuaard Oonanapra HucOaTaH
ymoHapnu 1,7 GapoGap kyn xosapna aHnknanrad 6yaca (19,9% sa 11,3% Xosnapaa Moc paBuiiia,
P<0,05). OMB-uHpEKUMACHHUHT KIMHAK OocKuunapura OOFIMK- paBHlIIa KUECHH rypyXJapia
Candida spp. >10" KXKB /> xypcatkuunapy ypracuaa nwownapau kysarunmanm (P>0,05).

Salmonella enteritidis acocuit rypyxaarn 6onamapuusr 21.1%mnaa aHuknanrad Oynca, Hasopar
rypyxuaaruaapaa uuionapau 4.6 0apodap kam  Xoniapaa  Kaiha o 3TuAAK (P<0,05). OUB-
uHdekunscuauHr 11 kaMHuk Gocknumaa Ku€cnit rypyxiap  ypracuiaard  ULIOHapH papk 2.4
Gapobaphu. 111 kanHnk Gockmda — 3.5 Gapobdaphn Ba IV kimHik dockuuna — 4.8 6apobapHU TALLKWII
stan. Shigella acocuii rypyxaaru Gojasapaa HasopaT rypyxuaaru osanapra HucbaraH MuIOHapau
2.4 Gapobap kyn xosnapaa anukianan (18.4% Ba 7,6% xonnapaa MOC paBullAa, P<0,05). Acocwuit
rypyxaaru Gonanapaa S.sonnei Ba S.flexneri nHasopaT TypyXuaard Qonanapra Hucbaran OVB-
nadexunscurnHr [ kK 6ockrunaa uwonapau 1,6 6apodap, I kanHKK 6ockuumrna 1,9 6apodap,
1V knunuk 6ockuunna 1,7 6apobap kyn xonnapaa kaiia atunau (P<0,05).

Campylobacter jejuni, Campylobacter coli Ba Y.enterocolitica acocuit TypyXunaru Oosanapna
HasopaT rypyxuaaru Gonanapra HucGaran 1,6 Gapobap kyn xosnnapaa kaia 3Tunau (6,1%; 3,8% Ba
2.7%: 1.7% xommapaa moc pasumia P<0,05). Brupok OVIB-uH(EKUMACUHUHT KIMHUK OOCKMYMIA
forauk pasuiina KMECHIT rypyXIapHUHT KYpcaTKuunapu yprackaa uoHapiu dapknap aHuKaaHMann

SSN 2181-7I2X_ FISSN 2181-2187 « Tutbuémoa arou xyue 6 (44) 2022\




XyJaocanap

1. Vrxup nubdexumon amapes OWIaH KacallaHraH Gojanapaa WYak MHKPOOHMOLEHO3WHHMHI YyKyp
oysunuwnapy OUB-undexunscunuur 11 Ba IV kaunux Gockuunapuaa Il kauHuk Gockuumnra
HHCOaTaH HIIOHAPIM KYT X0/apaa Kaia stuwiau (P<0,05).
2. Wuakuunr obaurat mukpodnopacuaaru uykyp ysrapuwnap OWB-unbexuuscnHnHr acocui
rypyxaaru 6onanapaa Hasopar rypyxura Hucbatan Il KIMHUK OOCKMYMIA MIIOHAPM KYI XOJuiapia
auuknanan. Muakauur dakynstatus Mukpodopacu 3ca akcuHya, OMB-uHpexunsCuHuHr 11l Ba IV
KIMHUK O0CKHUIapaa KHECUIi TypyxJap ypracuia HiloHapiau dapkmap Kaim STHIIN.

4 3. Kuécuit rypyxiapaa natoren oaxrepusinapaau Salmonella sa Shigella anuknanuuy 6yinda OlVB-
nH(EKUMACMHUHT KIMHUK OOCKMuiapyra GOFMK pasuilaa MWoHapau (GapKiap Ky3aTuiau (P<0,05),
oupox Cambilobacter Ba Yersinia aniiianuim 6yiiinya sca akcuHYa Gapknap Kaia STUIManu.
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